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Resumen

Dentro de la presentacion se discutié sobre el género Sphingomonas. Primeramente, se
discutio brevemente su taxonomia (haciendo una distincion entre hace aproximadamente
20 afios con la clasificacién actual) y sus caracteristicas generales. Después, se
mencionaron algunas de las técnicas o caracteristicas que se utilizan para su
identificacion, asi como la cantidad de especies y cepas registradas y/o secuenciadas.
Posteriormente se menciond su distribucidn, seguido del papel que tiene este género en
la biodegradacién y bioaumentacion de metales pesados. Para concluir, se menciond su
papel en la fitorremediacion y como funcionan como promotores del crecimiento.
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