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RESUMEN 

El género de bacterias Gluconacetobacter, está formado por bacterias 

ácido-acéticas, son bacterias Gram-negativas, y bacilos perítricos tanto 

móviles como no móviles, así como aerobios obligados. Una de las 

características de este género es que logran utilizar tanto el etanol, como 

la glucosa y el glicerol como la fuente de carbono necesaria para el 

crecimiento de estas. Este es un género con un aproximado de 24 

especies. Las especies del género Gluconacetobacter están divididas en 

dos subgrupos, G. xylinus y G. liquefaciens, los cuales fueron divididos así 

debido al análisis obtenido a partir de la secuenciación génica del 16S 

rRNA y características fenotípicas. Otro punto importante es la celulosa 

bacteriana y el papel que dicho género juega en éste. La celulosa es el 

polímero natural más abundante del planeta, y es de alto interés al ser 

humano. La celulosa producida por bacterias tiene una alta pureza, la cual 

la hace de alto interés para el área de biomedicina, pero también para el 

campo de la tecnología. Aunque las aplicaciones de la celulosa bacteriana 

sean innegables, existe un problema en la industria y se debe a los altos 

costos de los medios necesarios para la proliferación y fuente de carbono 

de este género de bacterias; la manera en la que se atacaron estos 

problemas de altos costos dentro de la industria, principalmente fueron 

dos. El primero se basa en la modificación genética de los individuos, para 
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poder incrementar la eficiencia de estos, y la segunda medida que se tiene 

para poder afrontar tales costos es la de utilizar como fuente de carbono 

productos desecho dentro de la industria, estos productos al no tener un 

uso una vez desechados, son mucho más baratos que el utilizar producto 

primario. 

Para realizar esta investigación fue necesario leer las patentes 

relacionadas con el género Gluconacetobacter, y posteriormente 

recopilar la información general de estas patentes. Dicha investigación 

fue condensada en un documento de Excel en donde se encontraba toda 

la información de las patentes organizada en una tabla para su más fácil 

comprensión. El recurso utilizado para poder acceder a las patentes fue 

la página web EspaceNet, en donde se pueden acceder a todas las 

patentes publicadas y tiene un motor de búsqueda el cual reduce el 

número de resultados, aunque aún con esto es necesario leer los 

documentos para asegurar que la patente sea del interés necesitado. 

Palabras clave: Gluconacetobacter, patentes, 16S rRNA, celulosa. 
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