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RESUMEN 

La productividad agrícola se ha visto beneficiada por la introducción de 

los inoculantes microbianos y por la disminución del uso de químicos que 

provocan daños en el suelo y ambiente (Bashan & Holguin, 1998; Tilak et 

al., 2005). Sin embargo, un aspecto esencial para el éxito de los 

inoculantes que promueven el crecimiento vegetal radica en la capacidad 

de los microorganismos para sobrevivir a condiciones adversas, como la 

limitación de agua (Molina-Romero et al., 2017; Pazos-Rojas et al., 2018). 

Estos microorganismos emplean diversas estrategias para mantener su 

viabilidad aún en condiciones de poca disponibilidad de agua. P. putida 

KT2440 utiliza el estado viable no cultivable (VBNC) como estrategia de 

supervivencia ante el estrés por desecación (Pazos-Rojas et al., 2019). Los 

mecanismos que emplea para llevar a cabo estos cambios son 

desconocidos, por consiguiente, en el presente estudio se realizó un 

análisis transcriptómico de células desecadas 18 días y rehidratadas 20 

minutos y células desecadas 18 días y rehidratadas 24 horas, con respecto 
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a la expresión presente en células no desecadas, este análisis reveló 

genes potencialmente involucrados en el retorno del estado VBNC. Los 

procesos de transporte fueron regulados positivamente en células 

desecadas-rehidratadas 20 min, en particular el receptor dependiente de 

TonB (PP_1446) que participa en la captación de sideróforos y el sistema 

de transporte de alcoholes de cadena media (PP_2662 y PP_2676), que 

posiblemente participan en la captación de solutos compatibles. 

Asimismo, se determinó que la mayor expresión de transcritos se 

encontró en células desecadas-rehidratadas 24 horas, 148 genes fueron 

regulados positivamente y 43 genes fueron regulados negativamente. De 

acuerdo con la clasificación funcional ontológica correspondiente a 

procesos biológicos se estableció que las clases enriquecidas fueron: 

transporte, óxido-reducción, regulación de la transcripción y procesos 

biosintéticos, para los genes inducidos. Los resultados sugieren la 

activación del catabolismo de aminoácidos para la obtención de fuentes 

de carbono y nitrógeno durante la limitación de nutrientes producida en 

la rehidratación, además de la sobreexpresión de genes involucrados en 

la biosíntesis de aminoácidos para la acumulación de solutos 

compatibles. Los grupos con mayor abundancia de genes regulados 

negativamente fueron los procesos de traducción y regulación de la 

transcripción, indicando que la síntesis de proteínas disminuye y es 

selectiva (López-Lara et al., 2020). 

Palabras clave: VBNC; transcriptómica, desecación; expresión de genes; 

receptor dependiente de TonB. 
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