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El proceso de traducción consiste en la síntesis de proteínas a partir del código genético que 

está encriptado en los codones en el ARN mensajero (ARNm). Este proceso está conservado 

en todos los dominios de la vida y su papel es imprescindible en la viabilidad celular. Para 

llevar a cabo el proceso de traducción, se requieren varios elementos. Los ribosomas, 

complejos de ribonucleoproteínas que constan de una subunidad menor y una mayor, ambas 

con un papel imprescindible. Los ARN de transferencia (ARNt), en conjunto con los ARNm, 

aportan la fidelidad al proceso mediante la complementariedad de bases codón (el en ARNm) 

– anticodón (en el ARNt). Los ARNt cargados portan un aminoácido específico que 

permitirá, mediante esta complementariedad de bases, adicionar el aminoácido necesario en 

el péptido que se está formando durante el proceso. Las aminoacil ARNt sintetasas, son 

enzimas que cargan de manera adecuada y específica un aminoácido sobre un ARNt mediante 

un enlace éster en su extremo 3’. Los factores de traducción, son proteínas que asisten durante 

el proceso, su intervención es indispensable durante las rondas de traducción, varían entre 

eucariotas y procariotas, sin embargo, tienen funciones homólogas. El proceso consta de una 

etapa de Iniciación, una de Elongación y una de Terminación, la conferencia proporciona 

información detallada sobre cada una de ellas tanto en procariotas como en eucariotas, 

aclarando las diferencias y brindando datos de actualidad muy relevantes. Para finalizar, se 

expone un análisis del código genético, la hipótesis de wobble de Francis Crick y su relación 

con la importancia de la estructura de los aminoácidos. 

https://sites.google.com/view/apcmac/conferencias-y-m%C3%B3dulos#h.1dm3fk9wy400 
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